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O presente estudo tem como objetivo estimar os parâmetros genéticos e ambientais de 12 

características lineares referentes aos membros do cavalo Puro Sangue Lusitano, com o intuito de 

poderem vir a ser incluídos na avaliação genética da raça e permitir uma maior objetividade na seleção 

de futuros reprodutores. As características lineares utilizadas foram: comprimento dos membros 

anteriores (CompMAnt), comprimento da canela nos membros anteriores (CanelaMAnt), comprimento 

da quartela nos membros anteriores (CompQuartMA), orientação da quartela nos membros anteriores 

(OrienQuartMA), comprimento dos membros posteriores (CompMPos), comprimento da canela nos 

membros posteriores (CanelaMpos), comprimento da quartela nos membros posteriores 

(CompQuartMP), orientação da quartela nos membros posteriores (OrienQuartMP), substância, 

definição definição das articulações (DefArticGen), amplitude dos cascos (AmplCascos) e comprimento 

dos talões (CompTaloes). Foram utilizados registos de 7062 animais, pontuados através do sistema de 

avaliação linear entre 2017 e 2024, e respetivas genealogias disponíveis no Livro Genealógico da raça 

Lusitana, perfazendo uma matriz de parentescos com 19392 indivíduos. Os parâmetros genéticos 

foram obtidos por máxima verosimilhança restrita, através do BLUP–Modelo Animal, com um modelo 

que incluiu como efeitos fixos a idade, a consanguinidade, o ano de classificação e o género e, como 

efeitos aleatórios, o valor genético direto e o erro residual. As estimativas da heritabilidade variaram 

entre 0,009 ± 0,01 (OrienQuartMP) e 0,197 ± 0,029 (CompQuartMA), demonstrando uma baixa 

variabilidade genética nas características avaliadas. As estimativas para os efeitos fixos indicam um 

efeito linear e quadrático relevante da idade na avaliação, bem como o efeito do género e do ano de 

classificação. Por outro lado, o efeito da consanguinidade foi não significativo para a maioria das 

características lineares estudadas. Apenas 3 características foram influenciadas significativamente pela 

consanguinidade: o comprimento da canela dos membros posteriores, o comprimento da quartela dos 

membros posteriores e a definição das articulações. Os valores obtidos sugerem que os resultados da 

avaliação linear podem ser objetivamente utilizados no atual programa de seleção do Puro Sangue 

Lusitano, proporcionando um progresso genético das características morfofuncionais lineares de 

acordo com os objetivos de melhoramento definidos para a raça. 
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