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RESUMO

Durante os Ultimos 3 anos tem vindo a ser implementado o projecto n°58, accdo
8.1 do programa Agro: Recursos Genéticos de Cucurbitaceas — abdboras e melancias;
que tem como objectivo central a valorizacdo dos recursos genéticos nacionais de
Cucurbitaceas, promovendo a sua utilizagdo directa pelos produtores e a sua
utilizagdo indirecta em programas de melhoramento genético.

No ambito deste projecto em que participam a Direcgdo Regional de Agricultura
Entre Douro e Minho (DRAEDM), a Direccdo Regional de Agricultura do Algarve
(DRAALG), a Escola Superior Agréria de Santarém (ESAS) e a Universidade do Algarve
(UALG), tem vindo a ser efectuada a caracterizagéo e avaliagdo do germoplasma do
género Cucurbita (abéboras) existente na coleccdo nacional, gerida pelo Banco
Portugués de Germoplasma Vegetal (BPGV), e na colecgao regional, organizada e
mantida pela DRAALG.

Em particular, o germoplasma colhido pela DRAALG visa preservar e valorizar
as populagdes locais de Cucurbitaceas “apuradas” pelos produtores ao longo dos
anos através da seleccdo dos melhores exemplares e recolha das respectivas
sementes.

Para a avaliacdo da variabilidade genética no interior destas colecces utilizaram-
se marcadores-DNA, recorrendo a trés técnicas diferentes: RAPD, ISSR, AFLP. Com
base nos resultados das andlises biomoleculares uma amostra de acessdes que
consideramos representativa da variabilidade existente, foi seleccionada para ensaios
de campo. Durante estes ensaios que envolveram 28 acessdes seleccionadas com
base nas andlises de variabilidade genética e 8 acessdes adicionais de C. maxima,
foram efectuadas anlises biométricas e de caracterizagdo morfolégica qualitativa que
resultaram na identificacao de alguns gendtipos com interesse para a producdo.

As andlises de marcadores moleculares permitiram identificar varias amostras que
se encontravam incorrectamente classificadas. Mdltiplas acessdes, erroneamente
classificadas como C. pepo foram identificadas como pertencendo a uma espécie
diferente, C. moschata.

Adicionalmente, as andlises biomoleculares permitiram estabelecer trés padroes
de marcadores-DNA inequivocamente identificativos de cada uma das 3 espécies em
estudo: C. pepo, C. moschata e C. maxima.

* Autor para correspondéncia
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INTRODUGAO

Com vista a conservacdo e melhor gestdo dos recursos genéticos de
Cucurbitaceas horticolas do género Cucurbita (Aboboras) e & promogéo do seu uso
sustentavel a Direccdo Regional de Agricultura Entre Douro e Minho (DRAEDM), a
Direccdo Regional de Agricultura do Algarve (DRAALG), a Escola Superior Agraria de
Santarém (ESAS) e a Universidade do Algarve (UALG) tem vindo a desenvolver em
colaboracéo o projecto n°58 da acco 8.1 do programa Agro: Recursos Genéticos de
Cucurbitaceas — abdboras e melancias.

Este projecto centra-se na caracterizacdo morfolégica e molecular do
germoplasma de abobora existente na coleccdo do Banco Portugués de
Germoplasma vegetal (BPGV) e na coleccdo organizada e mantida pela DRAALG.

Da posterior avaliacdo qualitativa das acessdes mais promissoras resultara o inicio
do registo e manutencao do material que pela sua origem e caracteristicas possa ser
proposto como produto tradicional.

Pretende-se fundamentalmente promover a potencialidade destes recursos,
tanto no que diz respeito & produgao e/ou consumo imediato, como a introdugao em
programas de melhoramento visando a obtengao, a médio prazo, de novas cultivares.
Por outro lado, visto existirem materiais com necessidade de ser reclassificados, um
importante contributo deste projecto consistird na reorganizacdo da base de dados
do BPGV.

Em colaboracdo com a DRAALG, ESAS e DRAEDM, a avaliacéo da variabilidade
genética molecular, interespecifica e intraespecifica, entre as acessdes de abodboras
provenientes das coleccdes de germoplasma da BPGV e da DRAALG, tem sido
desenvolvida, com recurso a trés técnicas de marcadores-DNA: RAPD, AFLP e ISSR, no
laboratério de Genética e Melhoramento de Plantas (LGMP), FERN, Universidade do
Algarve.

MATERIAL E METODOS

Neste estudo foram utilizadas sementes de 121 acessdes de abodbora
provenientes da coleccdo do BPGV e sementes de 10 acessbes da coleccdo da
DRAALG.

Ap6s germinacao em placas as plantulas de abobora foram mantidas em estufa
até ao desenvolvimento da terceira folha definitiva, momento em que foram colhidas
amostras foliares de 10 plantas por acessdo para extraccdo de DNA genomico. As
amostras de DNA das vdrias acessdes foram em sequida analisadas utilizando trés
técnicas de marcadores-DNA (AFLPs, RAPDs e ISSRs) como descrito anteriormente
(Farinho et al, 2004; Carlier et al, 2004, Cabrita et al, 2001). Para o calculo da
similaridade genética entre as varias acessdes com base no coeficiente DICE e
construcdo de um dendrograma com base no algoritmo UPGMA, foi utilizado o
programa NTSYs.
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RESULTADOS

Durante o ano de 2002 e 2003 foram realizadas anélises moleculares de 131
acessdes provindas das duas coleccoes em estudo e classificadas como Cucurbita
pepo. Da anélise por marcadores moleculares RAPDs e AFLPs ficou demonstrado que
as acessbes se agrupavam em dois clusters (grupos) principais de similaridade
genética e em varios sub-clusters secundarios (Fig.1). O agrupamento em dois clusters
maiores, muito dissimilares do ponto de vista genético, e a andlise morfologica de
algumas amostras em ensaios de campo permitiram colocar a hipétese de entre as
amostras de C. pepo se encontrarem acessdes de uma espécie diferente,
eventualmente C. moschata.

Com base na distribuicdo das acessdes pelos dois grupos maiores e pelos varios
subgrupos secundarios seleccionaram-se 28 acessdes, supostamente representativas
da variabilidade genética existente na coleccdo do BPGV e DRAALG, para ensaios de
campo.

No corrente ano foram realizadas anélises moleculares, morfolégicas e
agronomicas, que incidiram sobre as 28 acessdes acima mencionadas e 8 acessoes de
C. maxima. A andlise destes materiais por marcadores RAPDs e ISSRs permitiu
determinar que as acessdes se agrupavam em trés clusters principais de similaridade
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Figura 1 - Dendrograma (UPGMA) representativo das relagdes genéticas entre 131 acessdes, supostamente de C. pepo.
A e B - identificam os dois grupos maiores em que estas acessdes se dividem, e que pela distancia genética que
apresentam entre si, s3o indicadoras da presenca de duas espécies diferentes (as acessdes do grupo B foram mais
tarde demonstrado serem de C. moschata).
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genética (fig.2) correspondentes as 3 diferentes espécies, C. maxima, C. pepo e C.
moschata.

A variabilidade genética existente no interior de cada uma das espécies esta
patente na formacgdo de vérios sub-clusters no interior de cada um dos clusters
principais. No entanto, acessdes como a n°20 e a n°7497 e, particularmente, a
n°8298 serdo objecto de andlise mais pormenorizada, tendo em vista esclarecer se
estes genotipos terdo tido a sua origem em processos de hibridacao
interespecifica.

Sementes das 36 acessdes acima referidas foram colectadas e, apos
germinagdo em estufa, as respectivas plantulas foram transplantadas para campo.
De momento, os frutos encontram-se em fase de estudo biométrico e
organoléptico e as amostras de DNA recolhidas desta sequnda geracd em
processo de analise por marcadores moleculares, tendo em vista respectivamente,
confirmar o interesse agricola destas acessdes e avaliar os niveis de fluxo genético
interespecifico natural entre as trés espécies de Cucurbita, em condicdes de cultivo
em campo.
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Figura 2 - Dendrograma das 36 acessdes de Cucurbita pepo utilizando 73 marcadores RAPD e ISSR.
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